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Streszczenie. W pracy przedstawiono wybrane problemy biologii obliczeniowej
– nauki rozwiniętej na pograniczu biologii molekularnej, matematyki oraz informaty-
ki. Po podaniu podstawowych pojęć biologii molekularnej opisano problemy związa-
ne z odczytywaniem sekwencji DNA na najniższym poziomie, czyli z sekwencjono-
waniem. Następnie przedstawiono problemy porównywania sekwencji nukleotydo-
wych i aminokwasowych oraz zagadnienia związane z odtwarzaniem historii ewolu-
cyjnej. Na zakończenie opisano podstawowe idee dotyczące prób wykorzystania czą-
steczek DNA do przeprowadzania obliczeń.
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