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Wstęp do bioinformatyki i biologii molekularnej



Przykładowe pytania
• Czym jest Bioinformatyka i czym się zajmuje?

• Jakie są kluczowe osiągnięcia Bioinformatyki?

 Jakie są podstawowe różnice między DNA i RNA w 
kontekście: składu, długości, zawartości informacji genetycznej, struktury, lokalizacji, funkcji w komórce?

 

• Jakie właściwości DNA czynią z niego doskonały nośnik informacji genetycznej? 

• Jak wyglądają poziomy organizacji DNA?

• Wyjaśnij jak działa replikacja, transkrypcja i translacja.
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Biologiczne bazy danych



Przykładowe pytania
• Podaj definicję biologicznej bazy danych oraz cechy dobrej bazy danych.
• Opisz jakie są korzyści z baz danych oraz czym charakteryzuje się dobra baza danych?

• Podaj przykłady baz sekwencji nukleotydowych, baz białkowych (baz sekwencji, baz stukturalnych, 
baz rodzin białek) i baz specjalistycznych.

• Czym charakteryzuje się UniProt?
• Czym charakteryzuje się NCBI (system przeszukiwania ENTREZ)

• Wymień problemy i ograniczenia związane z korzystaniem z biologicznych baz danych.



Wprowadzenie do Bioinformatyki
Wykład 3

Analiza i porównywanie sekwencji



Przykładowe pytania
• Cel poszukiwania podobieństw sekwencji.

• Wymień i scharakteryzuj typy homologii.

• Oblicz odległość Hamminga/Levensteina przedstawionych sekwencji.
• Scharakteryzuj metodę macierzy kropkowej najlepiej na przykładzie.

• Co oznacza penalizacja aficzna, czym się charakteryzuje?

• Jakie wyróżniamy metody do poszukiwanie sekwencji pdobnych (BLAST, FASTA), czym się różnią.
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Genomika i sekwencjonowanie



Przykładowe pytania
• Czym jest genomika?

• Wymień i scharakteryzuj zawartość genomu: geny i sekwencje związane z genami (DNA kodujący i 
niekodujący), DNA powtarzający się (powtórzenia tandemowe i rozproszone).

• Na czym polega mapowanie genomów? Jakie rodzaje map genomowych wyróżniamy (opisz i 
krótko scharakteryzuj).
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Resekwencjonowanie i asemblacja



Przykładowe pytania

• Jakie pojawiają się problemy w asemblacji?

• Jakie wyróżniamy typy odczytów, któe są skuteczniejsze i dlaczego?
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Bioinformatyka Strukturalna



Przykładowe pytania
.

• Czy różni się α-helisa od β-harmonijki, co determinuje to struktury?
• Jakie wyróżniamy struktury (motywy) drugorzędowe RNA/DNA.



Biologia Systemowa

Bioinformatyka
Wykład 7



Przykładowe pytania

• Czym jest medycyna systemowa?
• Co oznacza medycyna P4, wymień i opisz pojęcia.

• Opisz czym różnią się modele werbalne, fizyczne, formalne, koncepcyjne.
• Co to są modele wielkoskalowe?


