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Streszczenie. W artykule przedstawiono ztozono$¢ obliczeniowa réznych wariantow
problemu sekwencjonowania tancuchéw DNA. Rozpatrzono dwa podejscia do ekspe-
rymentu hybrydyzacji: z wykorzystaniem klasycznej biblioteki oligonukleotydow
oraz z wykorzystaniem biblioteki izotermicznej. Dla kazdego z tych podejs¢ zbadano
przypadki szczegélne zalezne od rodzaju btgdow eksperymentalnych w instancji: wa-
riant z blgdami negatywnymi, z btgdami pozytywnymi oraz przy zatozeniu braku big-
dow w zbiorze oligonukleotydow.
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